
推定炭素源異化抑制因子発現抑制株の構築 

発現抑制ベクター導入株 
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プロトプラスト—PGE法 
によりエノキタケへ導入 

RNAiベクター 

炭素源異化抑制因子をコードする推定遺伝子の特定と機能解析 

高精度なエノキタケ Fv-1株  
ゲノムデータベースの構築 

マイクロアレイ解析による 

ターゲット遺伝子の選抜 
次世代シーケンサーによる 
全ゲノム配列・cDNA配列 

の再配列決定 

遺伝子領域の同定と機能推定 

（アノテーションの高精度

化） 
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発現抑制株は酵素生産性が大幅に向上 

炭素源異化抑制条件下におけるセルラーゼ生産性の解析 
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